II. Reésultats

A. Etude de la dilution

La dilution est une étape importante. Elle permet de limiter I'effet de saturation de
'albumine. Il est important de choisir un solvant inerte vis-a-vis du sérum et ses composants.

Le fabricant recommande une dilution au quart avec du NaCl 0,9%.

1. Le solvant de dilution

Pour des raisons pratiques, on souhaite utiliser de I'eau distillée a la place du NaCl
comme solvant de dilution. Ce solvant peut-il étre utilisé ? N’entraine-t-il pas des
modifications des résultats de I'électrophorése ?

Trois sérums de chien ont été utilisés pour étudier cet impact sur I'électrophorése des
protéines. Chaque sérum a été dilué au quart dans une solution de NaCl 0,9% et dans une
solution d’eau distillée. Les dilutions ont ensuite été soumises a une électrophorése, puis les
résultats sont interprétés grace au logiciel d’analyse.

Les figures 9, 10 et 11 montrent I'aspect du gel et I'électrophorégramme obtenus.

MCours.com
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Figure 9 : Aspect du gel et protéinogramme de la chienr8¥ Z00 a partir de sérum dilué
dans du NaCl 0,9% (courbe noire) et dans de I'éstillée (courbe verte).
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Figure 10: Aspect du gel et protéinogramme de la chienrra &gartir de sérum dilué
dans du NaCl 0,9% (courbe noire) et dans de I'éstilléle (courbe verte).
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Figure 11: Aspect du gel et protéinogramme de la chienngl3a partir de sérum dilué
dans du NaCl 0,9% (courbe noire) et dans de I'éstillée (courbe verte).
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Nous constatons que les protéinogrammes obtenudilpdon dans le NaCl 0,9% et
dans I'eau distillée se superposent. Il est a rfot#rde méme que les courbes obtenues avec
I'eau distillée (courbes vertes sur les figures Blaisont toujours Iégerement en dessous des
courbes correspondant au NaCl. Cependant cettgatiife n’est pas significative du point de
vue de linterprétation diagnostique. Pour desoraspratiques, nous utiliserons donc I'eau

distillée dans le protocole d’analyse par électarpbe.

2. Le degré de dilution

Les préconisations du fabricant s’appliqguent a Edecine humaine et aux sérums
d’origine humaine. On peut se demander si ces rew@rdations peuvent s’appliquer aux
sérums d’origine animale ou s’il n'est pas possiblgiliser un autre degré de dilution plus
adapté pour ces sérums.

Dans un premier temps, on a comparé les protéinoges obtenus avec des dilutions
au quart et au huitieme. Les figures 12 et 13 neoiies résultats obtenus.
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Figure 12: Aspect du gel et protéinogramme du sérum dunckiiehel

dilué au quart (courbe noire) et au huitieme (cewdrte).
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Figure 13: Aspect du gel et protéinogramme du sérum dunchiehit

dilué au quart (courbe noire) et au huitieme (cewdrte).
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Nous pouvons constater une grande difference eareleux dilutions. La dilution au
guart nous permet d’obtenir une bonne séparatisrpa&éines avec des pics bien visibles et
bien différenciés. Au contraire, la dilution au tieine donne un protéinogramme aplati.

Certains pics sont méme absents. Avec cette diluligs concentrations en protéines sont trop
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basses pour étre bien détectées. La concentratidmuiieme est donc écartée pour notre
protocole.
On a ensuite comparé des sérums dilués au quaut@hquieme. Les figures 14 et 15

présentent les résultats obtenus pour ces dilutions

Figure 14: Aspect du gel et protéinogramme du sérum déiknoe Fidgi

dilué au quart (courbe noire) et au cinquieme (gewerte).
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Figure 15: Aspect du gel et protéinogramme du sérum déiEnoe FA10

dilué au quart (courbe noire) et au cinquieme (oewerte).
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Nous constatons que les protéinogrammes obtenusdmgedilutions au quart et au
cinquieme sont sensiblement identiques. Les pietbdmine obtenus avec la dilution au
cinquiéme semblent étre plus fins'(fic de gauche sur les figures 14 et 15). On pentd
penser que la dilution au cinquiéme permet de éml¢ risque de saturation du signal de
l'albumine et donc de sous-estimation de sa conaon. C’est pourquoi nous retenons

I'utilisation d’'une dilution au cinquiéme pour laite de notre protocole.

B. Etude par espece

Pour chaque espece, les objectifs étaient de défiles profils-type de

I'électrophorese des protéines sériques et deieésifl'on peut en tirer des valeurs usuelles.

1. Espece canine

Nous avons utilisé le sérum de 6 chiennes Beagles Iprotéinogrammes
correspondants, associés a leur valeur de protétedss (TP), sont présentés dans la figure
16.

Figure 16: Protéinogrammes des chiennes.

a)Chienne Mirabelle b)Chienne Tara
100— 100—
TP=68,5 g/L 1 TP=67,7 g/L
50 — 50
0T Ab  [al | w2 [P P2 ” [ 0 Ab | ol | a2 1] B2 v [
[ \ [ [ [ [ ‘ [ [ \ [ [ [ [ ‘ [
0 5 10 15 20 0 5 10 15 20
(mm) (mm)
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¢)Chienne 7087110 d)Chienne FAZ 13

100— 100—
TP=62,8 g/L 1 TP=72,0 g/lL
50 50
0 Ab | ol 02 |p1| P2 y [ 0 Ab | ol 02 |B1l| B2 y [
| \ | \ | \ | \ [ { ‘ { [ { [ \
0 5 10 15 20 0 5 10 15 20
(mm) (mm)
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TP=69,3 g/L 1 TP=77,5g/L
50 50 |
/\ /\ | A/\
0 Ab [ a1 02 [p1| B2 v [ 0 Alb Lol a2 [B1] B2 Y \
[ \ \ [ \ [ { ‘ { ’ { ’ { ’ {
0 5 10 15 20 0 5 10 15 20
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A partir de ces protéinogrammes, de la valeur deefT® I'aide du logiciel Platinum,
nous avons calculé (tableau 4) les concentratiessfrdictions de protéines en grammes par
litres (g/L).

Tableau 4: Résultats calculés des concentrations (g/L)difé&&rentes fractions de protéines chez les chignne

CHIEN Mirabelle| Tara | 7087110 FAZ 13 | Luciole| Sourding
PROT. TOT| 68,5 67,7 62,8 72,0 69,3 77,5
ALBUMINE 33,4 31,3 30,4 32,7 29,7 36,1

ALPHA 1 3,0 4,1 2,9 3,4 3,5 2,9
ALPHA 2 10,7 10,5 8,2 13,0 13,8 14,6
BETA 1 3,5 3,9 3,4 4,9 5,7 4,0
BETA 2 111 11,7 10,8 11,2 11,2 11,0
GAMMA 6,7 6,2 7,1 6,7 5,4 8,8

Alb / Glob 0,95 0,86 0,94 0,83 0,75 0,87
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On remarque que tous les profils obtenus sontpir@shes les uns des autres excepté
pour la chienne 7087110 qui présente uno@i@normalement bas. On décide donc d’exclure
cette chienne pour la suite de I'étude.

Nous pouvons déja deéecrire un profil type du praigmamme chez le chien: les
protéines sériques se séparent en 6 fractions nfaey al-globulines,a2-globulines,pl-
globulines 2-globulines etf-globulines). Les pica2 etp2 sont bien marqués.

Nous avons ensuite calculé pour chaque fractiondgenne, I'écart-type et nous en
avons déduit un intervalle de référence correspunaax valeurs usuelles chez le chien. Les

résultats obtenus sont donnés dans le tableawm&ustprocéderons ainsi pour chaque espece

étudiée.

Tableau 5: Moyenne, écart-type et intervalle de référemgk)(chez le chien.

MOYENNE | ECART-TYPE|INTERVALLE
PROT. TOT,| 71,0 4,0 63,0 -79,0
ALBUMINE 32,7 2,4 27,8-37,5
ALPHA 1 3,4 0,5 24-43
ALPHA 2 12,6 1,8 8,8 -16,3
BETA 1 4,4 0,9 2,5-6,3
BETA 2 11,2 0,3 10,7 -11,7
GAMMA 6,8 1,3 4,2-9,3
Alb / Glob 0,85 0,07 0,70-1,00

Ainsi nous avons pu décrire un profil-type de pnabgramme de chien présentant 6
fractions protéiques différentes avec des pics oemqgour les fractions2- etp2-globulines

et proposer des valeurs usuelles correspondantes.

2. Espece féline

Nous avons utilisé le sérum de 11 chats de racemetoma présentés a |'école

vétérinaire pour y subir une stérilisation de coraree. Les protéinogrammes

correspondants, associés aux valeurs de protétaded, sont présentés dans la figure 17.
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a)Chat Knoppers

Figure 17: Protéinogrammes des chats.

b)Chatte Lina

100— 100—
1 TP=65,2 g/L ] TP=58,1 g/L
50 50
0T Ab | w2 | pL |p2 v [ 0T Ab [ a1 |2 | BT |p2
I [ I [ I I I [ I I I I [ I I I
0 10 2 0 10 2
(mm) (mm)
c)Chat Picsou d)Chat Diddols
100— 100—
1 TP=70,6 g/L 1 TP=68,4 glL
50 50 -
0 Alb ‘ al a2 Bl P2 ‘ Y [ 0 Alb ‘ al a2 | B1 ‘BZ Y
T I I [ I I ‘ I I I I ‘ I I I I
0 10 2 0 10 2
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e)Chatte Damocles f)Chatte Puce
100— 100—
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0 Ab | ol 2| L 2 ” | 0T Ab | a1 w2 | pL |p2
I I I [ I I I [ I I [ I [ I I I I
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(mm) (mm)
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g)Chatte Adrienne h)Chatte Didoune
100— 100—
TP=59,4 g/L TP=68,1 g/L
50 50
/N A\ e
0 Ab [ ot |2 | BT P2 | v [ 07T Ab | « @ |pL B2 v [
I I I [ I [ I I I I [ I I I [ I I
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On remarque quelques disparités entre les prdftisnus. Les profils des chats Picsou,

Didoune, Dyzio, Frisquette, Moulka et Puce sontlexade la suite de I'étude car ils

présentent des anomalies (un pic marqué et étamis da fractionn2, valeur de protéines
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totales trop basses ou trop hautes,...). Les picsuzrcorrespondent probablement au
complexe haptoglobine-hémoglobine consécutif a 'hémolyse du prélévement sanguin. On
utilise finalement cinq chats (Knoppers, Diddols, Damocles, Adrienne et Lina) pour décrire
un profil type et définir des valeurs usuelles.

On peut affirmer que le protéinogramme du chat se compose de 6 fractions (albumine,
al-globulines,a2-globulines,p1-globulines,2-globulines ety-globulines) comme pour le
chien. On peut signaler que les fractions albumind gflobulines sont plus espacées chez le
chat que chez le chien et que la fracfi@nglobulines est quasi-absente avec notre protocole.

Les concentrations calculées des fractions protéiques sont données dans le tableau 6 et

les moyennes, écart-types et intervalles de confiance sont fournis par le tableau 7.

Tableau 6: Résultats calculés des concentrations (g/L) des différentes fractions de protéines chez les chats.

CHAT Knoppers| Diddols | Damoclés Adrienne Lina
PROT.TOT,| 65,2 68,4 61,0 59,4 58,1
ALBUMINE 31,1 33,5 31,1 30,6 29,6
ALPHA 1 6,0 6,4 6,0 2,7 6,4
ALPHA 2 5,9 6,8 52 6,2 6,7
BETA 1 7,4 9,9 9,4 8,3 6,9
BETA 2 2,4 2,4 1,9 2,3 1,3
GAMMA 12,3 9,3 7.4 9,4 7,2
Alb / Glob 0,92 0,96 1,04 1,06 1,04

Tableau 7: Moyenne, écart-type et intervalle de référence (g/L) chez le chat.

MOYENNE | ECART-TYPE| INTERVALLE
PROT. TOT,| 62,4 4,3 53,8 -71,0
ALBUMINE 31,2 15 28,2-34,2
ALPHA 1 5,5 1,6 2,3-8,7
ALPHA 2 6,2 0,6 48-7,4
BETA 1 8,4 1,3 58-10,9
BETA 2 2,1 0,5 1,1-3,0
GAMMA 9,1 2,1 50-13,2
Alb / Glob 1,00 0,06 0,88-1,12

Donc nous avons pu décrire un profil type de protéinogramme de chat présentant 6
fractions protéiques différentes. On peut noter quelques différences par rapport au chien : les
fractions albumine etl-globulines sont plus espacées et la fracti@iglobuline est
guasiment absente, fondue dansylggobulines. On a aussi pu proposer des valeurs usuelles

de concentration des fractions protéiques majeures de cette espéce.
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3. Espece équine

Pour cette espéce, 12 sérums de chevaux Selles Frangais provenant d’'un travail sur les

valeurs biochimiques chez le cheval (CORNUS, 2010) ont été retenus. Les protéinogrammes

correspondants, associés a leur valeur de protéines totales, sont présentés dans la figure 18.

Figure 18: Protéinogrammes des chevaux.

a)Cheval Hornet
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b)Cheval Too Much
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e)Cheval Slowly
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f)Cheval Dandy
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k)Cheval Agard l)Cheval Linda

100— 100—
TP=66,5 g/L 1 TP=59,4 g/L

50 - 5 -

i \(\f b \V\(/\ N
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Nous avons retenu les chevaux suivants : Hornet, Mlach, Scenario, One Dollar,
Optimum, Muscat, Etna et Agard. Les profils obteausc ces chevaux sont semblables et
leurs résultats nous ont servis pour définir lesctaristiques du protéinogramme-type du
cheval et proposer des valeurs usuelles. Les aalregaux ont été exclus de la suite de
I'étude.

Le protéinogramme du cheval se compose de 6 frec{@buminegl-globulineso2-
globulines, p1-globulines, p2-globulines, y-globulines). L'extrémité distale du bloal-
globulines migre jusqu’au niveau de I'extrémité pnoale du pic d’albumine. Ces deux
parties se superposent en partie sur les courbeagdhorétiques. On remarque également
gue le pid32-globulines est peu marqué.

Les concentrations calculées des fractions proégigont données dans le tableau 8 et

les moyennes, écart-types et intervalles de cotdigonnt fournis par le tableau 9.

Tableau 8: Résultats calculés des concentrations (g/L)difé&rentes fractions de protéines chez les chevaux

CHEVAL Hornet Too Scenario One Optimum | Muscat| Etna | Agard
Much Dollar

PROT. TOT. 62,0 53,0 54,0 | 60,2 56,5 58,4 68,8 66,9
ALBUMINE 24,2 22,8 229 | 251 24,6 25,0 25,7 23,4

ALPHA 1 3,1 2,5 3,0 2,6 2,9 3,2 3,6 3,2
ALPHA 2 10,2 9,1 9,2 9,6 8,8 8,8 10,9 11,5
BETA 1 6,4 7,5 6,8 7,5 6,7 8,7 8,7 8,2
BETA 2 59 4,8 3,6 3,3 4,2 3,0 4,7 5,2
GAMMA 12,3 6,4 8,5 12,3 9,1 9,6 15,1 14,9
Alb / Glob 0,64 0,75 0,74 | 0,71 0,77 0,75 0,60 0,54
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Tableau 9: Moyenne, écart-type et intervalle de référemgk)(chez le cheval.

MOYENNE | ECART-TYPE| INTERVALLE
PROT. TOT,| 59,9 5,6 48,6 — 71,3
ALBUMINE 24,2 11 22,0-26,4
ALPHA 1 3,0 0,4 2,2-3,8
ALPHA 2 9,8 1,0 7,7-11,8
BETA 1 7,6 0,9 5,7-9,4
BETA 2 4,3 1,0 23-64
GAMMA 11,0 3,1 4,7-17,4
Alb / Glob 0,69 0,08 0,50 - 0,90

Nous avons donc pu décrire un protéinogramme dgp&ctérisé par 6 fractions et la
superposition partielle de I'aloumine et du piaX¥globulines. Nous avons aussi pu proposer

des valeurs usuelles pour les fractions protéiquagsures de cette espéce.

4. Espece bovine

Pour cette espece, 12 sérums de vaches Prim'Holsiet été analysés. Les

protéinogrammes correspondants, associées a lar\ddqurotéines totales, sont présentés dans

la figure 19.
Figure 19: Protéinogrammes des vaches.
a)Vache 5785 b)vVache 5696
100— 100—
TP=67,1 g/L | TP=66,7 g/L
50 50
vd 1
0T Ab [l |a2 |pL P2 Y [ 0 Ab ol | o2 |PL P2| ¥ [
I I I [ I I I [ [ I I I ‘ I I I ‘
0 10 20 0 10 20
(mm) (mm)
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c)Vache 5911
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d)Vache 5885
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i)Vache 5883 j)Vache 5761
100— 100—

TP=59,9 g/L 1 TP=73,5 g/L
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k)Vache 5868 l)Vache 5800
100— 100—
TP=68,9 g/L 1 TP=66,2 g/L
5 - 5 -

/\ /\/\ 1 /\f%\
0 Ab | al | a2 | pL p2 Y Ab | ol | a2 | pL p2| v
I I I [ [ I I I

Tous les profils obtenus sont similaires et nousnavpu décrire un profil type du
protéinogramme du bovin. Celui-ci se compose égahende 6 fractions (albuminel-
globulines,a2-globulines,1-globulines,f2-globulines,y-globulines). Une zone creuse est
nettement visible entre les pie8 etp1.

Les concentrations calculées des fractions progSiggont données dans le tableau 10

et les moyennes, écart-types et intervalles deiaueeg sont fournis par le tableau 11.
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Tableau 10: Résultats calculés des concentrations (g/L)difé&rentes fractions de protéines chez les vaches.

VACHE 5785 5696 5911 5885 5882 5771
PROT. TOT. 67,1 66,7 62,9 63,6 61,1 64,7
ALBUMINE 29,2 28,6 32,5 30,9 31,4 30,9
ALPHA 1 2,9 3,2 3,0 2,7 3,2 2,7
ALPHA 2 6,1 6,6 5,2 6,1 5,7 5,8
BETA 1 7,0 6,1 5,9 6,2 5,7 7,1
BETA 2 4,6 4,8 4,1 3,8 3,5 4,0
GAMMA 17,3 17,5 12,2 13,9 11,6 14,3
Alb / Glob 0,77 0,75 1,07 0,94 1,06 0,91
VACHE 5917 5887 5883 5761 5868 5800
PROT.TOT,| 57,2 70,4 59,9 73,5 68,9 66,2
ALBUMINE 25,5 28,9 24,2 28,5 30,7 29,7
ALPHA 1 2,8 3,5 4,4 3,9 3,6 2,8
ALPHA 2 5,8 6,7 6,1 7,0 6,7 5,8
BETA 1 6,0 7,9 5,8 7,2 6,6 6,5
BETA 2 4,9 6,2 4,7 7,1 5,0 3,3
GAMMA 12,2 17,1 14,7 19,7 16,2 18,0
Alb / Glob 0,80 0,70 0,68 0,63 0,80 0,82

Tableau 11: Moyenne, écart-type et intervalle de référemge)(chez la vache.

MOYENNE | ECART-TYPE| INTERVALLE
PROT. TOT,| 65,2 4,6 55,9-74,4
ALBUMINE 29,3 2,4 24,4-34,1
ALPHA 1 3,2 0,5 21-43
ALPHA 2 6,1 0,5 50-7,3
BETA 1 6,5 0,7 51-79
BETA 2 4,7 11 2,4-6,9
GAMMA 15,4 2,6 10,1 - 20,7
Alb / Glob 0,83 0,14 0,50-1,10

Nous avons donc pu décrire un protéinogramme t¢gpactérisé par 6 fractions et la
présence d'une zone creuse entre les fracti@net 1. Nous avons aussi pu proposer des

valeurs usuelles des fractions protéiques majalgestte espece.
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5. Espece ovine

Pour cette espéce, 11 sérums de moutons ont élgs@hales protéinogrammes

correspondants, associés a la valeur de proté@iseg, sont présentés dans la figure 20.

Figure 20: Protéinogrammes des moutons.

a)Brebis 8023 b)Brebis 6000
100— 100—
TP=71,7 g/L i TP=67,7 g/L
50 50
0 Ab | al a2 P Y ‘ 0 Ab ™ el w2 B Y ‘
T T T | T T T | T T T T T 1 | T T T | T T T
0 10 20 0 10 20
(mm) (mm)
c)Brebis 6030 d)Brebis 5071
100— 100—
1 TP=72,6 g/L ] TP=772 g/lL
50 50

: IAVAN f AVA

Ab |l a2 B Y ‘ Ab ol a2 B Y
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e)Brebis 5162 f)Mouton 8057

100— 100—
TP=72,2 g/L I TP=76 g/L
50 50
0 <] 0 - ;
Alb al | a2 B Y | Ab © a1l a2 P Y
T T | T T T | T T T T T T T T T | T T
0 10 2 0 10 20
(mm) (mm)
g)Brebis 1033 h)Brebis 5163
100— 100
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50 50
A | AV
0 . Ab al a2 B Y 0 Ab ol a2 B Y
T T T | T T T | T T T T T T | T T T | T T
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Nous avons décidé d’exclure la brebis 5163 de liée sde I'étude pour cause

d’hyperprotéinémie. Toutes les autres électroplsreprésentent un profil similaire

caractéristique.

Le protéinogramme se compose de 5 fractions (aleymil-globulines,a2-globulines,f3-

globulines,y-globulines). La fractior ne se divise pas en deux sous-fractions comme nous

'avions observée dans les autres especes. Laommagtpourrait étre subdivisée en deux

fractionsyl ety2. Cela ne présentant pas d’intéréts cliniquess mvons décidé de ne pas la

fractionner.

Les concentrations calculées des fractions progsSicgont données dans le tableau 12

et les moyennes, écart-types et intervalles deiauceg sont fournis par le tableau 13.

Tableau 12: Résultats calculés des concentrations (g/L)difé&rentes fractions de protéines chez les moutons

MOUTON | 8023 | 6000] 6030 5071 5162 8057 1033 4223 5066 8139
PROT. TOT, 71,7 | 67,7 72,6/ 77,2 722 76,0 724 693 68,2 67,6
ALBUMINE | 26,1 | 28,8 25,5 23,% 292 266 260 286 28,1 28,6
ALPHA 1 3,2 3,1 2,9 2,3 3,1 3,4 2,3 2,/ 2,6 2,0
ALPHA 2 6,1 8,6 8,1 8,8 8,2 8,3 8,2 7.9 8,6 8\7
BETA 6,2 53 8,5 54, 48 11,83 51 4,6 4,5 4.7
GAMMA 30,1 219 276 37,1 269 26/]1 30,7 254 195 23,6
Alb / Glob 0,57| 0,74 054 044 068 0394 0% O0Of/0 0,80 0,73
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Tableau 13: Moyenne, écart-type et intervalle de référemgk)(chez le mouton.

MOYENNE | ECART-TYPE| INTERVALLE
PROT. TOT,| 71,0 4,2 62,6 —79,4
ALBUMINE 27,1 1,8 23,4-30,8
ALPHA 1 2,8 0,5 1,8-3,8
ALPHA 2 8,2 0,8 6,6 —9,7
BETA 6,0 2,2 1,6 -10,5
GAMMA 26,9 5,0 16,9 - 36,9
Alb / Glob 0,63 0,12 0,40-0,90

Nous avons donc pu décrire un protéinogramme-tgractérisé par 5 fractions. La
fraction B est présente mais n’est pas subdivisée en dewcfsmtions. En revanche la
fractiony, prépondérante, pourrait étre subdivisée en deus-Bactiong1 ety2. Nous avons

aussi pu proposer des valeurs usuelles des fragiimtéiques majeures de cette espéce.

C. Paramétrage du logiciel

Apreés avoir calculé les intervalles de référenaerphaque espece, il a fallu paramétrer le
logiciel Platinum 3®. Ce paramétrage a pour butfatgliter le travail de I'opérateur en
appliguant directement les valeurs usuelles auk/ses demandées. De plus, il a fallu aussi
établir un document pour transmettre les résudtaxscliniciens concernés.

Pour cela, on utilise le mode administrateur ducieg On sélectionne le menu « Gel »
dans la barre des menus puis le sous menu « Coatfigju». On obtient un écran similaire a

la figure 21.
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Figure 21: Capture d’écran de la configuration des gels.
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Sur la figure 21, le menu « configuration des geést ouvert dans le coin supérieur
gauche. La configuration passe par la création diférentes fractions : ici Albumine,
Alphal, Alpha2, Bétal et Béta2 sont visibles. Otrecles valeurs usuelles, que I'on souhaite
utiliser, pour chaque fraction dans les colonnemcamtes. On a ainsi créé un profil
électrophorétique avec des fractions normées.

Ensuite on accede a la fenétre « Calcul du Rapyparisible dans le coin inférieur
droit sur la figure 21, en cliquant sur « ConfigapgRort ». Ceci permet de paramétrer le
rapport Albumine/Globuline que le programme calukginsi automatiquement.

Pour établir un modéle de rapport, on sélectioenménu « Rapport » de la barre des
menus puis le sous-menu « Editer un Rapport ». o@®me ainsi un éditeur qui permet de
configurer un rapport en ajoutant soit un bloc fdimation (identité patient compléte,
résultats chiffrés par exemple...) soit une informmatunique (date de naissance, date de

'analyse par exemple...). Le rapport est la feuderésultats transmise aux cliniciens.
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La figure 22 propose un rapport pour une utilisagm pratique courante. Il regroupe
les principales informations telles l'identificatiode I'animal et du propriétaire, le tracé
électrophorétique, les résultats calculés et deatéels commentaires.
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Figure 22 : Rapport proposé pour la transmission des résultats aux cliniciens.
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