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IV.1 PRESENTATION DE L’ETUDE 

La phylogéographie des souches M. tuberculosis a démontré l’association des lignées de 

souches avec leur lieu de dispersion ou d’endémicité. De précédentes études ont montré 

l’existence d’une souche endémique et prédominante à Madagascar : Le SIT109. Le SIT109 

appartient à la lignée EAI et à la sous-lignée des EAI8. Jusqu’à présent, aucune étude n’a 

jamais été faite sur ces souches. Cette étude constitue la première étude analysant le niveau de 

diversité des souches sous-jacentes à ce spoligotype endémique. L’objectif de l’étude étant 

d’étudier la diversité des SIT109 disponibles (n=156) au laboratoire des Mycobactéries de 

l’IPM par des méthodes de typage plus discriminantes du BK (le spoligotypage avec 68 

espaceurs et les MIRU-VNTR). L’objectif secondaire étant de proposer une sélection 

minimale de locus VNTR pouvant typer les SIT109 avec un maximum de niveau de 

discrimination. 

 

IV.2 ARTICLE 2 

 

IV ETUDE 2 : DISTRIBUTION, DIVERSITE ET 

TRANSMISSION DE LA SOUCHE M. tuberculosis 

ENDEMIQUE MALGACHE : LE SIT109 (Article 2) 
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